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Оскільки голштинська порода великої рогатої худоби молочного напряму продуктивності є неперевершеною 
за комплексом селекційних ознак, серед головних молочна продуктивність та тип, використання її для чисто-
породного розведення та залучення у програми селекції вітчизняних порід залишається наразі актуальним 
методом удосконалення господарськи корисних ознак. За мастю – це тварини чорно-рябого та червоно-рябого 
забарвлення. Генетичний матеріал породи представлений у Каталозі бугаїв молочних і молочно-м’ясних порід 
для відтворення маточного поголів’я. Частка бугаїв-плідників голштинської породи займає 74,5%. Метою дослі-
дження було проаналізувати бугаїв-плідників червоно-рябої масті за комплексом показників, де основною була 
оцінкою за потомством та походженням. У роботу залучено інформація про 160  бугаїв носіїв RED фактору. 
Характеристика плідників поділена за результатами оцінки, а саме за типом і продуктивністю потомства 
(n=54 гол. або 34%), геномні (n=78 гол. або 49%), продуктивністю потомства (n=21  або 13%) та походженням 
((n=7  гол. або 4%). Зазначені бугаї походять з 11  країн світу, з найбільшою кількістю США (30%), Нідерландів 
(22%), Німеччини (19%), Канади (19%), України (7%). Генеалогічна структура дослідженої вибірки належить до 
16 споріднених формувань, де найчисельнішими – є лінії Чіфа 1427381 (74 гол.), Елевейшна 1491007 (46 гол.), Кава-
лера 1620273 (8 гол.). Понад 68% бугаїв-плідників отримані методом ембріотрансплантації, а 18% протестовані 
за геном бета-казеїну. У парувальну кампанію залучено 558,9 тис. доз. сперми, де 90% займають бугаї оцінені 
за потомством. Відмічено, що найвищу середню оцінку плідників за селекційним індексом (СІ+1256) та племін-
ною цінністю за надоєм (+929 кг) мають тварини, які оцінені геномно. Значення цих показників у бугаїв оцінених 
за типом і продуктивністю потомства (86917  дочок у 24001  стаді) та оцінених за потомством (5683  дочки 
у 410 стадах)  становлять СІ+694 і +650 кг та СІ+245 і +441 кг відповідно. Ймовірна племінна цінність за надоєм 
дочок бугаїв оцінених за походженням становить +801 кг. Подальші дослідження спрямовані на оцінку бугаїв різних 
генеалогічних формувань та генотипів за геном бета-казеїну.
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Голштинська порода великої рогатої худоби є світо-
вим лідером, як за чисельністю і поширеністю (ареал охо-
плює близько 70 країн), так і за молочною продуктивністю 
(середній надій корів підконтрольного поголів’я 30 країн 
світу перевищує 8 т). Також породі притаманна висока 
скоростиглість. технологічність та ефективне викори-
стання корму. Крім чистопородного розведення вищезга-
дана порода задіяна у міжпородному схрещуванні бага-
тьох молочних і комбінованих порід (Khmelnychyi et al., 
2023; Bashchenko et al., 2018, Pochukalin & Pryima, 2021). 
Не виняток і Україна, де частка маточного поголів’я за 
походженням батька бугая-плідника голштинської 
породи у структурі української чорно-рябої, української 
червоно-рябої та української червоної молочної стано-
вить 94%, 82,4% та 76,7% відповідно (Pochukalin, 2023; 
Pochukalin et al., 2016, 2022). 

За мастю тварини голштинської породи мають чор-
но-рябе та червоно-рябе забарвлення. На початкових 
етапах становлення породи представники червоно-ря-
бої масті прибирались зі селекційного процесу, однак 
з 1971  року ставлення до таких тварин змінилось, їх 
почали реєструвати у племінні книги та створювати 
окремі стада (Zubets et al., 1982).

За лінійною структурою порода широкого розга-
лужена, а її представники мають високу однорідність 
і спорідненість (Pavlenko  О.  К., 2008; Naidenko  К.  А., 
2009; Kruhliak, 2016). Слід відмітити, що бугаї-плід-
ники ліній в Україні, які використовуються на маточ-
ному поголів’ї належать до трьох генеалогічних груп: 
Монтвік Чіфтейна 957579, Рефлекшн Соверінга 
198998 та Віс Айдіала 933122 (Melnyk  &  Naidenko, 
2009). Дослідженнями встановлено, що 6  сучасних 
голштинських ліній є гетерозиготними за геном «red». 
Крім того аналіз генофонду бугаїв-плідників голштин-
ської худоби у 1999 році засвідчив високу частку (26%) 
бугаїв, які є носіями «red» гену, тоді як у 2022 році це 
значення було на рівні 14% (Konovalov et al., 2002, 
2003, Pochukalin et al., 2022). 

Для удосконалення вітчизняних і транскордонних 
спеціалізованих і комбінованих порід худоби в Україні 
щороку виходить Каталог бугаїв для відтворення маточ-
ного поголів’я. Видання містить інформацію про бугаїв, 
а саме, походження, племінну цінність, результати тес-
тування на рецесивні фактори та наявність спермопро-
дукції (Pochukalin et al., 2022). З 2020 року проводиться 
тестування та аналіз генетичної структури за геном β-ка-
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зеїну плідників, які допущенні до використання на маточ-
ному поголів’ї (Ladyka et al., 2020).

Також наразі актуальними залишаєються дослі-
дження впливу коров’ячого молока на здоров’я людини. 
Попередніми результатами встановлені негативні зміни 
стану людини, а саме відмічено шлунково-кишкові роз-
лади, серцево-судинні захворювання, діабет та ін. Серед 
причин, які їх спричиняють науковці вважають наявність 
у молоці бета-казеїну типу А1. Тому активізація науко-
вої спільноти у дослідження поліморфізму гена бета-ка-
зеїну є беззаперечною. Отримані численні матеріали 
з вивчення цього питання. Генотипування за бета-казе-
їном проведено на тваринах симентальської (Ladyka et 
al., 2021), української чорно-рябої молочної (Kulibaba et 
al., 2022; Ladyka et al., 2021, 2022), лебединської (Ladyka 
et al., 2020, 2021), української бурої молочної (Ladyka et 
al., 2020, 2021) та сірої української (Huzieiev, 2013) порід.

Мета досліджень – оцінити генетичний потенціал 
груповий (за середніми значеннями) та індивідуаль-
ний (за амплітудою) племінної цінності бугаїв-плідників 
голштинської породи червоно-рябої масті. 

Матеріали та методи досліджень. Для досягнення 
та реалізації запланованої мети використовувались 
матеріали з Каталогу бугаїв молочних і молочно-м’ясних 
порід для відтворення маточного поголів’я в 2024  році 
(Pryjma et al., 2024). Груповий генетичний потенціал роз-
рахований за середніми значеннями індексів чистопо-
родних бугаїв оцінених за типом і продуктивністю дочок, 
геномних бугаїв оцінених за потомством, а також бугаїв 
оцінених за походженням. Комплексно за окремими 
ознаками використовували вітчизняні оцінки за потом-
ством – селекційний індекс (СІ), а за походженням – 
педігрі індекс (ПІ). Отриманий матеріал оброблявся ста-
тистично за загальновживаними методиками біометрії за 
допомогою програмного забезпечення Microsoft Exсel. 

Результати досліджень. Згідно даних щорічного 
каталогу голштинська порода займає 74,5% допуще-
них бугаїв-плідників, у той час як частка самців черво-
ної масті становить лише 15%. Проаналізовано дані 
160  бугаїв з наявною спермопродукцією у 558,9  тис. 
доз. Досліджена група характеризується наступними 
даними: за походженням – 11 країн, у тому числі США 
(30%), Нідерланди (22%), Німеччина (19%), Канада 
(13%), Україна (7%), Чехія (4%), Франція, Великобри-
танія, Польща, Данія, Угорщина (5%); за генеалогічною 
приналежністю – 16  ліній, у тому числі Чіфа  1427381 
(74 гол. або 76%), Елевейшна 1491007 (46 гол. або 29%), 
Кавалера  1620273 (8  гол.), Маршала  2290977, Стар-
бака 352790, Рігела 352882 по 4 гол., Інгансера 343514, 
Сітейшна  267150, Хановера  1629391 по 3  гол., Астро-
навта 1458744, Імпрувера 333471, Каділлака 2046246 по 
2 гол., Валіанта 1650414, Нагіта 34336, Соверінга 198998, 
Белла 1667366 по 1 голові. Понад 68% бугаїв-плідників 
отримані методом ембріотрансплантації, а 18% протес-
товані за геном бета-казеїну. 

Бугаї-плідники, які отримані геномно мали високі селек-
ційні індекси порівняно з іншими методами (табл.  1). Їх 
перевага над групою бугаїв, що оцінені за типом і продук-
тивністю потомства складала +562, а над групою бугаїв що 

оцінені за потомством +1011 відповідно. В усіх групах оцінки 
відмічені високі максимальні значення індексів бугаїв, однак 
у групах оцінених за потомством та походженням відмічено 
широку амплітуду значень, про що свідчать показники мін-
ливості. Так, селекційний індекс понад 1000 одиниць мають 
56% бугаїв досліджуваної вибірки, у тому числі понад 
1500 одиниць – 16%. Від’ємні значення індексів за потом-
ством і походженням зафіксовано у 9 бугаїв (6%).   

Чисельність бугаїв оцінених за типом і продуктив-
ністю потомства становить 54  голови, або 34% дослі-
джуваної вибірки. Зазначені тварини народжені у 8 кра-
їнах, де найбільшу частку займають бугаї з Німеччини 
(37%), США (26%), Нідерландів (24%), а також Франції 
та Канади (по 2 гол.), Великобританії, Польщі, Чехії (по 
1  гол.). Методом ембріотрансплантації застосовувався 
у 61%. Власники племінних бугаїв реалізують наявну 
спермопродукцію у кількості 221,7 тис. доз з максималь-
ним і середнім значенням 33 тис. та 4,2 тис. відповідно. 

За генеалогічною приналежністю бугаї відно-
сяться до 11  ліній, де основна частина належить до 
Чіфа 1427381 (43%), Елевейшна 1491007 (31%) та Стар-
бака  352790 (7%). Від 1 до 2  голів мають лінії Астро-
навта 1458744, Белла 1667366, Інгансера 343514, Каді-
ллака  2046246, Кавалера  1620273, Маршала  2290977, 
Рігела 352882 та Хановера 1629391. Протестовані бугаї 
(43%) за геном бета-казеїну належать до генотипів А1А2, 
А1А2 АВ (по 5  гол.), А1А1, А2А2 ( по 4  гол.), А1А2 ВВ 
(3 гол.), А1А1 ВВ, А2А2 АА, А2А2 АВ (по 1 гол.). 

За результатами цієї групи бугаїв (табл. 2) отримано 
високі додатні значення племінної цінності та молочної 
продуктивності потомства. Загальна кількість переві-
юваних дочок становила 86917  голів, які зосереджені 
у 24001 стадах з середнім рівнем надою більше 10 т за 
повторюваності 94%. Відмічено широкий діапазон показ-
ників молочної продуктивності дочок та племінної цінності 
бугаї, а саме за надоєм він становить 14172 кг … 5532 кг 
та +2245 кг … -808 кг, за вмістом жиру 4,22% … 3,59% 
та +0,44%  …  -0,50% і білка в молоці 3,31%  …  3,06% 
та 0,45% … -0,21%. Показник мінливості за селекційними 
ознаками дочок мав нижчі (від 2% до 27%) значення 
порівняно з племінною цінністю бугаїв (68 … 746).

Найбільшу частку (49%) серед досліджуваних груп 
займають бугаї оцінені геномно з наявною кількістю 
спермопродукції 249,5  тис. доз (максимально 27  тис., 
а у середньому 3,2  тис. доз). Зазначеній групі харак-
терна звуженість генеалогічної структури, оскільки 
бугаї належать лише до ліній Чіфа 1427381 (63%), Еле-
вейшна 1491007 (33%) та Маршала 2290977 (4%). 

Також відмічена частка бугаїв отриманих за допомо-
гою методу ембріотрансплантації (88%) та протестованих 
за генетичною структурою гену бета-казеїну (78%). Так, 
бугаї з генотипом А1А1 займають 26%, а з А1А2 та А2А2 
відповідно 43% та 31%.

Порівняно з оцінкою за типом і продуктивністю потом-
ства геномні бугаї за усіма показниками племінної цінно-
сті мають вищі значення (табл. 3). Мінливість за надоєм, 
жирно- та білковомолочністю коливається від 36 до 50%, 
а за вмістом жиру і білка 112 … 115, за середнього зна-
чення повторюваності 79%. 
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За країною народження 21 бугай оцінений за потом-
ством походить з Канади (17  гол.), України (4  гол.) 
та Німеччини (2  гол.). За генеалогічною приналежні-
стю до ліній Астронавта  1458744, Валіанта  1650414, 
Інгансера  343514, Соверінга  198998, Чіфа  1427381 (по 
1 гол.), Імпрувера 333471, Хановера 1629391 (по 2 гол.), 
Рігела  352882,  Сітейшна  267150 (по 3  гол.) та Кава-
лера 1620273 (4 гол.). Генетичний матеріал цієї групи ста-
новить 29,4 тис. доз сперми, у тому числі середня та мак-
симальна кількість відповідно 1,4 тис. та 18,6  тис. доз.

Оцінка плідників за потомством проведена за 
5683 дочками у 410 стадах і середнього значення повто-
рюваності 83% (табл. 4). За порівняння двох груп бугаїв 
оцінених за типом і продуктивністю потомства і оціне-
них лише за продуктивністю потомства, відмічена сут-
тєва перевага перших, особливо за надоєм первісток 
+4083 кг та племінною цінністю +209. 

Бугаї голштинської породи оцінені за походжен-
ням належать до української селекції від який накопи-

чено 58,3  тис. доз сперми (максимально 39  тис. доз, 
у середньому 8,3  тис.). Лінійна приналежність: Еле-
вейшна 1491007 (3 гол.) Кавалера 1620273 (2 гол), Інган-
сера  343514, Чіфа  1427381 по 1  голові. Протестовано 
3 бугаї за геном бета-казеїну з генотипом А1А2. 

Ймовірна племінна цінність бугаїв (табл.  5) за амп-
літудою має широкі межі, що підтверджується високими 
значенням коефіцієнта мінливості, які за надоєм, вміс-
том жиру і білка становить 90… 93, так і за білково-, жир-
номолочністю 344 … 575. 

Подальші дослідження будуть спрямовані на оцінку 
бугаїв різних генеалогічних формувань та генотипів за 
геном бета-казеїну.

Висновки. Бугаї голштинської породи червоно-рябої 
масті мають наступні характеристики, а саме, за краї-
ною народження – це США (30%), Нідерланди (22%), 
Німеччина (19%), Канада (19%), Україна (7%), а загалом 
11 країн: за походженням – 16 ліній з найбільшою часткою 
Чіфа 1427381, Елевейшна 1491007, Кавалера 1620273; 

Таблиця 1
Оцінка бугаїв-плідників за потомством (СІ) та походженням (ПІ)

Оцінка бугаїв за: n M ± m Cv Амплітуда 
Типом і продуктивністю 54 694 ± 71,4 75 1733 … -833

Геномна 78 1256 ± 42,0 29 2371 … -142
Потомством 21 245 ± 137,2 250 1584 … -1404

Походженням 7 674 ± 338,0 123 1590 … -902

Таблиця 2
Селекційні ознаки дочок та племінна цінність бугаїв оцінених за типом та продуктивністю потомства (M ± m)

Молочна продуктивність Селекційні ознаки дочок Племінна цінність бугаїв
Надій, кг 10247 ± 447,5 650 ± 87,9

Вміст жиру,% 3,88 ± 0,308 0,02 ± 0,022
Жирномолочність, кг 401 ± 20,0 27 ± 2,8

Вміст білка,% 3,18 ± 0,011 0,04 ± 0,015
Білковомолочність, кг 336 ± 16,7 26 ± 2,4

Таблиця 3
Племінна цінність та амплітуда її значень у геномних бугаїв (M ± m)

Молочна продуктивність Племінна цінність Амплітуда
Надій, кг 929 ± 52,9 2110 … -698

Вміст жиру,% 0,16 ± 0,021 0,62 … -0,45
Жирномолочність, кг 55 ± 2,3 95 … -19

Вміст білка,% 0,08 ± 0,010 0,26 … -0,12
Білковомолочність, кг 40 ± 1,7 80 … -20

Таблиця 4
Селекційні ознаки дочок та племінна цінність бугаїв оцінених за потомством (M ± m)

Молочна продуктивність Селекційні ознаки дочок Племінна цінність бугаїв
Надій, кг 6164 ± 331,9 441 ± 126,3

Вміст жиру,% 3,75 ± 0,025 -0,03 ± 0,016
Жирномолочність, кг 231 ± 11,8 9 ± 5,5

Вміст білка,% 3,15 ± 0,031 0,003 ± 0,001
Білковомолочність, кг 219 ± 11,3 14 ± 6,7
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за наявністю генетичного матеріалу – 558,9  тис. доз 
сперми. За носієм гену бета-казеїну оцінено 18% плідни-
ків. Встановлена перевага геномних бугаїв за племінною 

цінністю та селекційним індексом. У той же час, відмічені 
високі показники молочної продуктивності дочок бугаїв 
оцінених за потомством і типом порівняно з потомством.  

Таблиця 5
Ймовірна племінна цінність та амплітуда її значень бугаїв оцінених за походженням (M ± m)
Молочна продуктивність Ймовірна племінна цінність Амплітуда

Надій, кг 801± 313,5 1666 … -656
Вміст жиру,% 0,02± 0,057 0,14 … -0,27

Жирномолочність, кг 33± 12,0 73 … -11
Вміст білка,% 0,02± 0,031 0,12 … -0,08

Білковомолочність, кг 30± 12,6 64 … -18
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Genetic potential of Holstein bulls carrying the red factor in terms of breeding value 
The Holstein dairy cattle breed is unparalleled in terms of the range of breeding traits, with milk production and type being 

the primary ones. Consequently, its utilisation for purebred breeding and involvement in domestic breeding programmes 
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remains a pertinent method of enhancing economically useful traits. In terms of colour, the animals can be classified as black 
and spotted, as well as red and spotted. The genetic material of the breed is presented in the Catalogue of Dairy and Beef 
Bulls, which provides information on the reproduction of breeding stock. Holstein bulls account for 74.5% of the total. 
The objective of this study was to analyse the sire bulls of the red and spotted colour according to a set of pre-established 
indicators, as well as to evaluate them based on the offspring they have produced and their geographical origin. The study 
encompassed data on 160 bulls exhibiting the RED factor. The characteristics of the bulls are classified according to 
the results of the evaluation, namely by type and productivity of offspring (n=54 heads or 34%), genomic (n=78 heads 
or 49%), productivity of offspring (n=21 or 13%) and origin (n=7 heads or 4%). The bulls originated from 11 countries, 
with the largest number of them originating from the USA (30%), the Netherlands (22%), Germany (19%), Canada (19%), 
Ukraine (7%), and so on. The genealogical structure of the sample under study is represented by 16 lines, with the majority 
of animals belonging to the sires of Chief 1427381 (74 heads), Eleveishna 1491007 (46 heads), and Cavalier 1620273 
(8 heads). A total of 68% of the bulls were obtained by embryo transfer, while 18% underwent testing for the beta-casein 
gene. The mating campaign involved the utilisation of 558.9 thousand doses of semen, with 90% of the bulls undergoing 
evaluation for progeny. It was observed that the highest mean sire evaluation by breeding index (SI+1256) and breeding 
value by milk yield (+929 kg) were animals evaluated by genomic means. The values of these indices in bulls evaluated by 
type and progeny productivity (86,917 daughters in 24,001 herds) and evaluated by progeny (5,683 daughters in 410 herds) 
are, respectively, SI+694 and +650 kg and SI+245 and +441 kg. It can be reasonably deduced that the probable breeding 
value of the daughters of bulls evaluated by progeny is +801 kg. Subsequent research will be conducted to evaluate bulls 
with disparate genealogical backgrounds and genotypes for the beta-casein gene.

Key words: sire bulls, colour, breeding indices, breeding value, embryo transplants, beta-casein gene, lines.


